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G lównym celem prowadzonych przeze mnie prac badawczych jest konstrukcja i analiza modeli
ekspresji genów bia lek Hes1 oraz p53 opisywanych za pomoca̧ uk ladów równań różniczkowych
(również z opóźnieniem). Wiele badań wskazuje, że Hes1 może być ważnym czynnikiem re-
guluja̧cym progresjȩ m.in. raka piersi oraz stanowić cel terapeutyczny w leczeniu. Podobnie
p53, pocza̧tkowo traktowane jako onkogen, zosta lo uznane za bia lkowego strażnika genomu,
ponieważ chroni informacjȩ genetyczna̧ komórki przed uszkodzeniem.

Zrozumienie struktury i mechanizmu regulacji ekspresji genów jest niezbȩdne do zrozumienia
funkcjonowania wielu procesów biologicznych i chemicznych zwia̧zanych g lównie z regulacja̧
genetyczna̧. Jest również konieczne do zrozumienia powstawania chorób (w szczególności
nowotworowych), a tym samym skutecznej walki z nimi. Stworzenie bardziej adekwatnych
modeli (których analiza matematyczna jest możliwa) daje szansȩ na rozstrzygniȩcie wielu
wcia̧ż otwartych problemów.

Referat bȩdzie dotyczy l badań nad ekspresja̧ genów prowadzonych wspólnie z prof. Monika̧
Piotrowska̧ i prof. Markiem Bodnarem z Uniwersytetu Warszawskiego.

Wyk lad odbȩdzie siȩ 13 października 2021 o godzinie 17.00 przy użyciu komunikatora Zoom.
Wiȩcej informacji można uzyskać na stronie domowej seminarium:
http://www.math.pitt.edu/~lewicka/PTKWM/polwomaths.html

Meeting ID: 980 0011 4839


